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Introducción 

l perro Canis lupus familiaris ocupa un lugar único en la historia de la humanidad 

por ser el primer animal domesticado (Lahtinen et al. 2021; Mech y Janssens 

2022). Ha desempeñado diversas funciones, como compañero de caza, 

guardián, pastor, e incluso símbolo espiritual en culturas antiguas (Franco 

2019). 

  La evolución del perro, desde los lobos salvajes Canis lupus hasta las aproximadamente 

400 razas actuales, es un testimonio de la selección natural y artificial hecha por el ser humano 

(Dutrow et al. 2022). Entender el origen del perro doméstico permite comprender aspectos 

más amplios sobre la biología evolutiva, genética e interacciones entre humanos y animales 

(Mech y Janssens 2022). El objetivo de este trabajo es precisamente describir el origen del 

perro doméstico y sus razas. 

 

 De lobo hacia perro: pruebas moleculares y fósiles 

Las pruebas moleculares y fósiles confirman que los perros descienden de los lobos grises 

Canis lupus desde hace 20,000 a 40,000 años (Mech y Janssens 2022). La secuenciación del 

genoma revela que los perros comparten 99.9 % del ADN de lobos modernos, pero diferencias 
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genéticas clave y específicas en comportamiento, morfología y metabolismo los distinguen 

(Wang et al. 2013).  

 

“La evolución del perro, desde los lobos salvajes 

Canis lupus hasta las aproximadamente 400 razas 

actuales, son un testimonio de la selección natural y 

artificial hecha por el ser humano.” 

 

  El origen geográfico exacto del perro ha sido objeto de debate, pero estudios recientes 

sugieren múltiples eventos de domesticación en diferentes regiones. En Europa, fósiles de la 

Cueva de Goyet, Bélgica (~36,000 años) y Bonn-Oberkassel, Alemania (~14,200 años) 

representan los primeros cánidos (Janssens et al. 2018). Así mismo, el ADN antiguo sugiere 

que los lobos europeos contribuyeron a los primeros linajes de perros.  

  En el norte y oriente de Asia, los antiguos lobos siberianos fueron antepasados clave de 

los perros modernos (Skoglund et al. 2015). Además, en los montes Altai, Rusia, y en los 

yacimientos neolíticos chinos se han encontrado restos de perros primitivos (~15,000-12,000 

años). En consecuencia, el perro fue domesticado hace 25,000 a 15,000 años (Ostrander et al. 

2017; Mech y Janssens 2022). 

   

Domesticación 

La domesticación implicó cambios morfológicos, conductuales y genéticos (Fig. 1, Tabla 1), 

que dieron origen a la variedad de razas actuales. Con respecto a los cambios de conducta, los 

perros son menos agresivos y más sociables en comparación con los lobos. También, los perros 

se comunican con los humanos y se adaptan a las dietas actuales debido a la duplicación del 

gen AMY2B que les permitió la digestión del almidón (Axelsson et al. 2013). 

  El papel de la oxitocina fue importante para el desarrollo de límites sociales entre los 

perros y seres humanos permitiendo que un desarrollo favorable del contacto visual y la 

oxitocina favorezca la secreción de la serotonina, y los menos agresivos son aquellos que 

tienen mayor habilidad para esta secreción (Tancredi y Cardinali 2023). 
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Figura 1: Evolución del perro moderno (Fuente: https://breedingbusiness.com/origin-and-

evolution-of-the-domestic-dog/). 

 

 

 

Tabla 1. Rasgos de los cambios morfológicos y de color entre el lobo y el perro. 

Características  Lobo Perro primitivo Perro moderno 

Cráneo Hocico largo 

y quijada 

fuerte 

Hocico más corto y 

dientes más 

pequeños 

Variación extrema (e.g., 

pug y galgo) 

Cuerpo Uniforme Gran variación de 

talla  

Enanismo a razas 

grandes 

Coloración Comúnmente 

agutí 

(silvestre) 

Colores irregulares, 

variantes melánicas  

Amplia gama (merle, 

pío, sable)  

Fuente: Coli et al. (2023). 
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“La domesticación implicó cambios morfológicos, 
conductuales y genéticos que dieron origen a la 

variedad de razas actuales de perros. Con respecto a 
los cambios de conducta, los perros son menos 

agresivos y más sociables en comparación con los 
lobos.”  

 

 

Evidencias arqueológicas y genéticas 

Huesos de homínidos y lobos se encontraron en Zhoukoudian, China, hace 300,000 años, y en 

la cueva de Lazaret, Francia, hace 150,000 años (Janssens et al. 2018). Evidencias 

arqueológicas y genéticas de la domesticación se hallan en fósiles del perro Paleolítico de la 

cueva de Goyet, Bélgica y Chauvet, Francia, donde los cráneos y huesos largos son diferentes 

a los de los lobos (Janssens et al. 2018). La evidencia clara más antigua de un animal 

domesticado, enterrado junto a humanos (hace 14,200 años), fue encontrada en Bonn-

Oberkassel, Alemania (Janssens et al. 2018).  

Los estudios de ADN antiguo revelan múltiples eventos de domesticación, 

posiblemente en Europa, Siberia y Asia Oriental, donde los antiguos lobos siberianos como 

antepasados fundamentales de los perros modernos, y los perros de aldea africanos y del 

sudeste asiático conservan una antigua diversidad genética (Skoglund et al. 2015). 

 

Diversificación de las razas 

Después de la domesticación inicial (20,000-40,000 años) y la cría selectiva (3,000-4,000 años), 

comenzó la cría de perros para caza, como es el caso del Saluki (galgo persa), raza antigua 

representada en tumbas egipcias (4,000 a.C.), y el Basenji, de caza africano, con vocalizaciones 

únicas con cambios ordinarios de voz como aullidos y gemidos en lugar de ladridos (Freedman 

et al. 2014)). También, están los perros guardianes y de guerra, como Molossus (extinto), 

antepasado de los mastines y usado por los romanos en la guerra, el Mastín tibetano criado 

para proteger al ganado de lobos y leopardos (Albanian Studies), los perros de pastoreo y 

trineo, como el Husky siberiano que evolucionó junto al pueblo Chukchi en Siberia, Rusia, y 

el Border Collie de las Islas Británicas para el pastoreo de ovejas (Smith et al. 2024).  

Con base en pruebas genéticas se consideran tres linajes ancestrales principales: tipo 

mastín (i.e., perros grandes y protectores), tipo pastor (i.e., perros inteligentes y ágiles) y tipo 

lobo (i.e., razas primitivas como los Huskies y los Shiba Inus) (Parker et al. 2017). Estudios 

recientes con marcadores genómicos confirman que los linajes actuales de perros domésticos 

(Fig. 2) surgieron por la diversificación conductual de tareas específicas de poblaciones de 

perros geográficamente aisladas (e.g., la necesidad de guardianes de ganado en el medio oriente 
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y perros de tiro en el ártico) (Dutrow et al. 2022). Esta diversificación precede la formación 

moderna de las razas porque el ser humano ha buscado patrones fenotípicos, estéticos o 

morfológicos, cuantificables y controlados por uno o pocos loci con efectos mayores (Dutrow 

et al. 2022).  

Figura 2. Relación genética de 10 linajes de perros domésticos predecesores de razas modernas. Los 

ejes de los gráficos representan dos fases de dimensión reducida mostrando la relación genética 

estimada a partir de datos genómicos (Adaptado de: Dutrow et al. 2022). 

 

“Los estudios de ADN antiguo revelan múltiples 
eventos de domesticación, posiblemente en Europa, 
Siberia y Asia Oriental, donde los antiguos lobos 

siberianos como antepasados fundamentales de los 
perros modernos, y los perros de aldea africanos y 

del sudeste asiático conservan una antigua 
diversidad genética.” 

 

Razas modernas  

Durante el siglo XIX en Europa se formalizaron los estándares de las razas, y los clubes 

caninos (e.g. The Kennel Club, Reino Unido, 1873) establecieron criterios fenotípicos 

estrictos. De esta manera aceleraron la diversificación de las razas (Parker et al. 2017) que hoy 
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en día muestran una diversidad genética reducida (dentro de raza) debido a la endogamia por 

fijación de características de patrón racial y uso de sementales populares (Ostrander et al. 

2017). Sin embargo, este proceso dio lugar a trastornos específicos por raza (e.g., la displasia 

de cadera en la raza Pastor Alemán). 

La selección artificial por estética, como en la raza Pug criada para tener la cara plana 

(i.e., braquicefalia), ha provocado problemas respiratorios. Los perros Dachshund (i.e., 

salchicha), de cuerpo alargado, son propensos a problemas de columna vertebral y a fontanelas 

persistentes. Además, la cría de razas conduce a la pérdida de diversidad genética ya que 

muchas razas descienden de menos de 50 animales fundadores (Ostrander et al. 2017), lo que 

ocasiona alta endogamia y fijación de genes.  

 

Conclusión 

La evolución de lobo hacia perro fue un proceso complejo que implicó varios eventos de 

domesticación en Eurasia. Las pruebas genéticas, arqueológicas y conductuales ponen en 

evidencia cómo la selección natural y artificial han transformado las razas de perros hasta 

convertirlos en el mamífero con mayor diversidad fenotípica. Desde sus orígenes, como lobos, 

hasta las más de 400 razas actuales, el perro ejemplifica el rápido cambio impulsado por fuerzas 

naturales y artificiales (cría).   
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